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BAL human cDNA 
5'UTR: 

GGGCTTCGTGTTCCTGGGTGCTGACCGTGCACTCCCCGCCGCCCGAGGACTTAGAGCTCTGGAAGT 
AGCTCTCCAGCTTCCTTCGTACTCGGGGGCCGGACTTGTACACCCGCACGAGGAGCGGGGACGGC 
GGGCGCAGAAGTGGGCCACCATATCTGGAAACTACAGTCTATGCTTTGAAGCGCAAAAGGGAATA 
AACATTTAAAGACTCCCCCGGGGACCTGGAGG 

Coding: alternatively spliced sequence in bold characters 

ATGGACTTTTCCATGGTGGCCGGAGGAGCAGCTTACAATGAAAAATCAGGTAGX3ATTACCTCGCT 
CTCACTCTTGTTTCAGAAAGTCTTTGCTCAGATCTTTCCTCAGTGGAGAAAGGGGAATACAG 

AAGAATGTCTCCCCTACAAGT6CTCAGAGACTGGTGCTCTTGGAGAAAACTATAGTTGGCAAAT 

TCCCATTAACCACAATGACTTCAAAATTTTAAAAAATAATGAGCGTCAGCTGTGTGAAGTCCTCCA 

GAATAAGTTTGGCTGTATCTCTACCCTGGTCTCTCCAGTTCAGGAAGGCAACAGCAAATCTCTGCA 

AGTGTTCAGAAAAATGCTGACTCCTAGGATAGAGTTATCAGTCTGGAAAGATGACCTCACCACAC 

ATGCTGTTGATGCTGTGGTGAATGCAGCCAATGAAGATCTTCTGCATGGGGGAGGGCTGGCCCTGG 

CCCTGGTAAAAGCTGGTGGATTTGAAATCCAAGAAGAGAGCAAACAGTTTGTTGCCAGATATGGT 

AAAGTGTGAGCTGGTGAGATAGGTGTCACGGGAGCAGGGAGGCTTCCCTGCAAACAGATCATCCA 

TGCTGTTGGGCCTCGGTGGATGGAATGGGATAAACAGGGATGTACTGGAAAGCTGCAGAGGGCCA 

TTGTAAGTATTCTGAATTATGTCATCTATAAAAATACTCACATTAAGACAGTAGCAATTCCAGCCT 

TGAGCTCTGGGATTTTTCAGTTCCCTCTGAATTTGTGTACAAAGACTATTGTAGAGACTATCCGGGT 

TAGTTTGCAAGGGAAGCCAATGATGAGTAATTTGAAAGAAATTCACCTGGTGAGCAATGAGGACC 

CTACTGTTGCTGCCTTTAAAGCTGCTTCAGAATTCATCCTAGGGAAGAGTGAGCTGGGACAAGAAA 

CCACCCCTTCTTTCAATGCAATGGTCGTGAACAACCTGACCCTCCAGATTGTCCAGGGCCACATTG 

AATGGCAGACGGCAGATGTAATTGTTAATTCTGTAAACCCACATGATATTACAGTTGGACCTGTGG 

CAAAGTCAATTCTACAACAAGCAGGAGTTGAAATGAAATCGGAATTTCTTGCCACAAAGGCTAAA 

CAGTTTCAACGGTCCCAGTTGGTACTGGTCACAAAAGGATTTAACTTGTTCTGTAAATATATATAC 

CATGTACTGTGGCATTCAGAATTTCCTAAACCTCAGATATTAAAACATGCAATGAAGGAGTGTTTG 

GAAAAATGCATTGAGCAAAATATAACTTCCATTTCCTTTCCTGCCCTTGGGACTGGAAi^CATGGAA 

ATAAAGAAGGAAACAGCAGCAGAGATTTTGTTTGATGAAGTTTTAACATTTGCCAAAGACCATGT 

AAAACACCAGTTAACTGTAAAATTTGTGATCTTTCCAACAGATTTGGAGATATATAAGGCTTTCAG 

TTCTGAAATGGCAAAGAGGTCCAAGATGCTGAGTTTGAACAATTACAGTGTCCCCCAGTCAACCA 

GAGAGGAGAAAAGAGAAAATGGGCTTGAAGCTAGATCTCCTGCCATCAATCTGATGGGATTCAAC 

GTGGAAGAGATGTAGTGAGGCCCACGCATGGATCCAAAGAATCCTGAGTCTCCAGAACCACCACA 

TCATTGAGAATAATCATATTCTGTACCTTGGGAGAAAGGAACATGACATTTTGTCTCAGCTTCAGA 

AAACTTCAAGTGTCTCCATCACAGAAATTATCAGCCCAGGAAGGACAGAGTTAGAGATTGAAGGA 

GCCCGGGCTGACCTCATTGAGGTGGTTATGAACATTGAAGATATGCTTTGTAAAGTACAGGAGGA 

AATGGCAAGGAAAAAGGAGCGAGGCCTTTGGCGCTCGTTAGGACAGTGGACTATTCAGCAACAAA 

AAACCCAAGACGAAATGAAAGAAAATATCATATTTCTGAAATGTCCTGTGCCTCCAACTCAAGAG 

CTTCTAGATCAAAAGAAACAGTTTGAAAAATGTGGTTTGCAGGTTCTAAAGGTGGAGAAGATAGA 

CAATGAGGTCCTTATGGCTGCCTTTCAAAGAAAGAAGAAAATGATGGAAGAAAAACTGCACAGGC 

AACCTGTGAGCCATAGGCTGTTTCAGCAAGTCCCATACCAGTTCTGCAATGTGGTATGCAGAGTTG 

GCTTTCAAAGAATGTACTCGACACCTTGCGATCCAAAATACGGAGCTGGCATATACTTCACCAAGA 

ACCTCAAAAACCTGGCAGAGAAGGCCAAGAAAATCTCTGCTGCAGATAAGCTGATCTATGTGTTT 

GAGGCTGAAGTACTCACAGGCTTCTTCTGCCAGGGACATCCGTTAAATATTGTTCCCCCACCACTG 

AGTCCTGGAGCTATAGATGGTCATGACAGTGTGGTTGACAATGTCTCCAGCCCTGAAACCTTTGTT 

ATTTTTAGTGGCATGCAGGCTATACCTCAGTATTTGTGGACATGCACCCAGGAATATGTACAGTCA 

CAAGATTACTCATCAGGACCAATGAGACCCTTTGCACAGCATCCTTGGAGGGGATTCGCAAGTGG 

CAGCCCTGTTGATTAA 
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3' UTR 



TCTCTACATCATTTTAACAGCTGGTATGGCCTTACCTTGGGTGAACTAACCAAATAATGACCATCG 
ATGGCTCAAAGAGTGGCTTGAATATATCCCATGGGTTATCTGTATGGACTGACTGGGTTATTGAAA 
GGACTAGCCACATACTAGCATCTTAGTGCCTTTATCTGTCTTTATGTCTTGGGGTTGGGGTAGGTAG 
ATACCAAATGAAACACTTTCAGGACCTTCCTTCCTCTTGCAGTTGTTCTTTAATCTCCTTTACTAGA 
GGAGATAAATATTTTGCATATAATGAAGAAATTTTTCTAGTATATAACGCAGGCCTTTTATTTTCTA 
AAATGATGATAGTATAAAAATGTTAGGATAACAGAATGATTTTAGATTTTCCAGAGAATATTATAA 
AGTGCTTTAGGTATGAAAATAAATCATCTTTGTCTGATTAAAAAAAAAAAA 

BAL human protein: alternatively spliced (Bold characters) 

MDFSMVAGAAAYNEKSGRITSLSLLFQKVFAQIFPQWRKGNTEECLPYKCSETGALGENYSW 

QIPINHNDFKILKNNERQLCEVLQNKFGCISTLVSPVQEGNSKSLQVFRKMLTPRIELSVWKDDLTT 

HAVDAWNAANEDLLHGGGLALALVKAGGFEIQEESKQFVARYGKVSAGEIAVTGAGRLPCKQIIHAV 

GPRWMEWDKQGCTGKLQRAIVSILNYVIYKNTHIKTVAIPALSSGIFQFPLNLCTKTIVETIRVSLQGKP 

MMSNLKEIHLVSNEDPTVAAFKAASEFILGKSELGQETTPSFNAMWNNLTLQIVQGHIEWQTADVIVN 

SVNPHDITVGPVAKSILQQAGVEMKSEFLATKAKQFQRSQLVLVTKGFNLFCKYIYHVLWHSEFPKPQI 

LKHAMKECLEKCIEQNITSISFPALGTGNMEIKKETAAEILFDEVLTFAKD 

HVKHQLTVKFVIFPTDLEIYKAFSSEMAKRSKMLSLNNYSVPQSTREEKRENGLEARSPAINLMGFNVE 

EMYEAHAWIQRILSLQNHHIIENNHILYLGRKEHDILSQLQKTSSVSITEIISPGRTELEIEGARADLIEW 

MNIEDMLCKVQEEMARKKERGLWRSLGQWTIQQQKTQDEMKENIIFLKCPVPPTQELLDQKKQFEKC 

GLQVLKVEKIDNEVLMAAFQRKKKMMEEKLHRQPVSHRLFQQVPYQFCNWCRVGFQRMYSTPCDP 

KYGAGIYFTKNLKNLAEKAKKISAADKLIYVFEAEVLTGFFCQGHPLNIVPPPLSPGAIDGHDSWDNVS 

SPETFVIFSGMQAIPQYLWTCTQEYVQSQDYSSGPMRPFAQHPWRGFASGSPVD 
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BAL mouse cDNA: 

5 ' UTR 

AGGAACGGAAGTTTGGCGGGAACCCGGATTCCCAGGTTCAGGCCTCTCAAGGGTGGAGCGGAATA 
GAGGGAAACAGGCCACCATCTCCTCGATCTACAGACTACACTTGGAAACACAAACAAATATAAAT 

ATCTGAAGACCCACGTGGGACCTGAAGAATGGCCTATTAC 
Codinq region (shorter form only) 

ATGGATACATGGGCGGCAGCTCCCGCCGAAAGACCAGCCAACAATTCTCTTGAAGAACATTATAG 

ATGGCAAATTCCCATTAAACACAATGTCTTCGAAATTTTAAAGAGCAATGAGAGTCAGCTATGTGA 

AGTCCTCCAAAATAAGTTTGGATGCATCTCTACCCTGAGCTGTCCAACTCTAGCAGGGAGCAGCTC 

TCCTGCTCAGAGAGTCTTCAGAAGGACCCTGATCCCTGGGATAGAGTTATCTGTCTGGAAGGATGA 

CCTTACCAGACACGTTGTTGATGCTGTGGTGAACGCAGCCAATGAAAACCTTTTGCATGGAAGTGG 

CCTGGCCGGAAGCTTGGTGAAAACTGGTGGCTTTGAAATCCAAGAAGAGAGCAAAAGAATCATTG 

CCAACGTTGGTAAAATCTCAGTTGGTGGAATCGCTATCACCGGTGCGGGGAGACTTCCTTGCCATT 

TGATTATCCATGCGGTTGGACCTCGGTGGACAGTTACGAACAGCCAGACAGCTATCGAATTACTGA 

AATTTGCCATTAGGAACATTCTAGATTATGTCACCAAATATGATCTACGCATTAAGACAGTAGCAA 

TTCCAGCCCTGAGCTCTGGAATTTTCCAGTTCCCTCTGGATTTGTGTACAAGCATAATTTTAGAAAC 

TATCCGGCTTTATTTCCAAGACAAGCAAATGTTCGGTAATTTGAGAGAGATTCATCTGGTGAGCAA 

TGAGGACCCCACTGTTGCGTCCTTTAAATCCGCCTCAGAAAGCATCCTAGGGAGGGACCTGAGCTC 

TTGGGGGGGTCCAGAAACTGACCCTGCTTCCACCATGACTCTTCGCATCGGCCGGGGCCTGACTCT 

CCAGATTGTCCAAGGCTGTATTGAAATGCAAACAACAGATGTAATTGGTAATTCTGGATACATGCA 

GGATTTTAAATCAGGACGAGTGGCACAGTCGATTCTTAGACAAGCAGGGGTTGAAATGGAAAAGG 

AACTTGACAAGGTTAACCTGTCCACAGATTATCAAGAGGTGTGGGTCACAAAAGGATTTAAATTGT 

CCTGTCAGTATGTCTTCCATGTGGCATGGCATTCCCAAATCAACAAATACCAGATATTGAAAGATG 

CAATGAAGTCCTGTCTAGAAAAATGCCTTAAACCAGATATAAATTCCATTTCCTTTCeTGCTCTCG 

GGACAGGATTGATGGATTTGAAGAAGAGTACAGCAGCTCAGATAATGTTTGAGGAAGTTTTTGCA 

TTTGCTAAAGAGCACAAGGAAAAAACGCTAACTGTAAAGATTGTGATCTTTCCAGTAGATGTGGA 

GACGTACAAGATTTTTTATGCTGAAATGACAAAAAGGTCCAACGAGCTGAATCTCAGCGGTAATA 

GTGGTGCTTTAGCCCTGCAGTGGTCCAGTGGGGAGCAAAGAAGAGGCGGCCTTGAAGCTGGATCT 

CCTGCCATCAATCTCATGGGTGTAAAAGTGGGAGAGATGTGTGAGGCCCAGGAATGGATTGAAAG 

GTTGCTGGTCTCCCTGGACCACCACATCATTGAGAATAATCATATTCTCTATCTTGGGAAAAAAGA 

GCACGACGTGCTGTCTGAGCTCCAGACCAGCACAAGAGTCTCCATTTCAGAGACTGTCAGTCCAA 

GAACGGCCACTTTGGAGATTAAAGGTCCCCAGGCTGACCTCATTGACGCAGTTATGAGGATTGAAT 

GTATGCTGTGTGACGTTCAGGAAGAAGTGGCAGGAAAAAGGGAGAAAAATCTTTGGAGCTTGTCA 

GGACAGGGGACCAACCAGCAAGAAAAACTGGATAAAATGGAAGAATCGTACACATTTCAACGAT 

ACCCAGCATCATTAACTCAGGAACTTCAGGACCGAAAGAAACAGTTTGAAAAGTGTGGCTTGTGG 

GTTGTGCAGGTGGAGCAGATAGACAATAAGGTGCTGCTGGCTGCCTTCCAAGAGAAGAAGAAAAT 

GATGGAAGAGAGGACGCCAAAGGGATCTGGGAGCCAAAGGTTGTTTCAGCAGGTCCCACATCAGT 

TCTGCAATACGGTGTGCAGAGTCGGCTTCCACAGAATGTATTCGACATCCTATAACCCAGTTTATG 

GAGCCGGCATATATTTCACCAAGAGCCTCAAAAATCTAGCAGACAAGGTCAAGAAAACCTCAAGC 

ACAGACAAGCTAATCTATGTGTTTGAGGCAGAAGTACTCACAGGGTCCTTCTGTCAGGGTAATTCC 

TCAAATATCATCCCTCCACCATTGAGTCCTGGGGCCTTAGATGTCAATGACAGCGTAGTTGACAAT 

GTTTCCAGCCCTGAAACCATTGTTGTTTTTAATGGCATGCAGGCCATGCCCCTGTACTTGTGGACTT 

GCACACAGGATAGGACATTCTCACAGCATCCGATGTGGTCACAGGACTACTCATCAGGACCAGGA 

ATGGTCTCTTCGCTGCAGTCCTGGGAATGGGTCTTAAATGGCAGCTCTGTTTAG 

3 ' UTR * 

TGTCTACATCAGTTTAACAAGCAGAAGGGGTTGAGAGAACTGACAAAATGATAAATAACAGGTTA 

CCTGTTCAGAATGATGGGGTCACTAAAGGCACCGACCACACACTAGCATCATAGTGCCTTTGTCTT 

TACCTCTGGGCTTGACTGGGCAGATGCCAGCTAAAACTTCCTCACTGTCTT 

Fig. 2 

SyBSTITUTE SHElf (ROLE 26) 



09/830762 



WO 00/26231 



PCT/US99/2S439 



4/23 



TTCTATTTGAtATCTTTCATCTCCTTTCCTATAGGTGACAGCAAGAATACTTTATATAGAACAAGGA 

TATTTTTTTCAAGCCTGTTATTTTCTAAAATGATAGCACAAACTAGGACAACAGGATGATTTCAGG 

TTTTCTATATAATTTATAAAGTGCTTTGGATATCCAAATAAATCACCTTTGTCTGAGT 

BAL mouse protein (shorter form): 

MDTWAAAPAERPANNSLEEHYRWQIPIKHNVFEILKSNESQLCEVLQNKFGCISTLSCPTLAGSSS 

PAQRVFRRTLIPGIELSVWKDDLTRHWDAWNAANENLLHGSGLAGSLVKTGGFEIQEESKRIIA 

NVGKISVGGIAITGAGRLPCHLIIHAVGPRWTVTNSQTAIELLKFAIRNILDYVTKYDLRIKTVAIPA 

LSSGIFQFPLDLCTSIILETIRLYFQDKQMFGNLREIHLVSNEDPTVASFKSASESILGRDLSSWGGP 

ETDPASTMTLRIGRGLTLQIVQGC lEMQTTDVIGNSGYMQDFKSGRVAQS ILRQAGVEMEKELDK 

VNLSTDYQEVWVTKGFKLSCQYVFHVAWHSQINKYQILKDAMKSCLEKCLKPDINSISFPALGT 

GLMDLKKSTAAQIMFEEVFAFAKEHKEKTLTVKIVIFPVDVETYKIFYAEMTKRSNELNLSGNSG 

ALALQWSSGEQRRGGLEAGSPAINLMGVKVGEMCEAQEWIERLLVSLDHHIIENNHILYLGKKE 

HDVLSELQTSTRVSISETVSPRTATLEIKGPQADLIDAVMRIECMLCDVQEEVAGKREKNLWSLS 

GQGTNQQEKLDKMEESYTFQRYPASLTQELQDRKKQFEKCGLWWQVEQIDNKVLLAAFQE K 

KKMMEERTPKGSGSQRLFQQVPHQFCNTVCRVGFHRMYSTSYNPVYGAGIYFTKSLKNLADKV 

KKTSSTDKLIYVFEAEVLTGSFCQGNSSNIIPPPLSPGALDVNDSWDNVSSPETIWFNGMQAMP 

LYLWTCTQDRTFSQHPMWSQDYSSGPGMVSSLQSWEWVLNGSSV 
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>_ BAL Hunan protein 819 aa vs. 

>_ BAL Mouse protein 826 aa 

scoring matrix: , gap penalties: -12/-2 
61.5% identity; Global alignment score: 3158 

10 20 30 40 50 60 

610015 MDFSMVA6AAAYIIEKSETGAL6ENYSWQIPI11HI]DFKILKNNERQI.CEVLQI1KFGCISTL 



MD TWAAAPAERPANNSLEEHYRWQIFIKHNVFEILKSNESQLCEVLQNKFGCISTL 

10 20 30 40 50 

70 80 90 100 110 

610015 VSPVQE6NSKSLQ-WRmiTPRIELSVWKDDLTTHAVDAVVNAANEDLLH666IJiIJa<V 

• • • • ••• • • ••••••••••• * •••••••••• •••• 

SCPTLAGSSSPAQRVFRRTLIFGIELSVnKDDLTRHWDAWNAANENLLHGSGLAGSLV 
60 70 80 90 100 110 

120 130 140 150 160 170 

610015 KAGGFEIQEESKQFVARYGKVSAGEIAVTGAGRLFCKQIIHAVGPRnMEWDKQGCTGKLQ 

• •«•••••••• • • « •••••••• ••••*•••• • • 

• *•«•••••••••••• •••••• •••••••••••• ••••••••• 

KTGGFEIQEESKRIIANVGKISVGGIAIT6AGRLPCHLIIHAVGPRWTVTNSQTAIELLK 
120 130 140 150 160 170 

180 190 200 210 220 230 

610015 RAIVSIUTYVIYiafraiKTVAIPALSSGIFQFFLNLCTKTIVETIRVSLQGKFMMSNLKE 

• • •••••••••••••••••• • •••• • • • mm m 

mm •••••« • »•••••• • ••••••• 

FAIRNILDYVTKYDLRIKTVAIPALSSGIFQFPLDLCTSIILETIRLYFQDKQMFGNLRE 
180 190 200 210 220 230 

240 250 260 270 280 290 

610015 IHLVSNEDPTVAAFKAASEFILGK- - - SELGQETTF - - SFNAMWNNLTLQIVQGHIEWQ 



IHLVSNEDFTVASFKSASESIL6RDLSSWGGPETDPASTMTLRIGRGLTLQIVQGCIEMQ 
240 250 260 270 280 290 

300 310 320 330 340 350 

610015 TADVrVNSVNPHDITVGFVAKS ILQQAGVEMKSEFLATKAKQFQRSQLVLVTKGFNLFCK 



TTDVIGNS6YMQDFKSGRVAQSILRQAGVEMEKEL- -DKVNLSTDYQEVWVTKGFKLSCQ 
300 310 320 330 340 350 

360 370 380 390 400 410 

610015 YIYHVLWHSEFPKPQILKHAMKECLEKCIEQNITSISFPALGTGNMEIKKETAAEILFDE 

• • •••« ••• ••••* • •••••••••• • • • • 

YVFHVAWHSQINKYQILKDAMKSCLEKCLKFDINSISFPALGTGLMDLKKSTAAQIMFEE 
360 370 380 390 400 410 

420 430 440 450 460 470 

610015 VLTFAKDHVKHQLTVKFVIFPTDLEIYKAFSSEMAKRSKMLSLNNYS - - - VPQSTREEKR 



WAFAKEHKEKTLTVKIVIFPVDVETYKIFYAEMTKRSNELNLSGNSGAIiALQWSSGEQR 
420 430 440 450 460 470 
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480 490 500 510 520 530 

610015 ENGLEARSPMNMGFNVEEMYEiJIAWIQRILSLQNHHIIENNHILYLGRKEHOILSQLQ 



*••• ••••• 



R66LEA6SPAINLMGVKV6EMCEAQEWIERLLVSLDHHIIENIIHILYL6KKEHDVLSELQ 
480 490 500 510 520 530 

540 550 560 570 580 590 

610015 KTSSVSITEIISP6RTELEIE6ARADLIEVVIINIEDHLCKVQEENARKKER6LWIISI.6QW 

*** * ** • •••• ••• ••••••• 

TSTRVsi SETVSPRTATLEIKGPQADLIDAVimiECiniCDVQEEVAGKREKNLWSLSGQ^ 
540 550 560 570 580 590 

600 610 620 630 640 650 

610015 TIQQQKTQDEMKENIIFLKCPVPPTQELLDQKKQFEKCGLQVLKVEKIDNEVLMAAFQRK 



• • • • • • 



• ••••••••«•• •••••••• 



TNQQEIOi-DKMEESyTFQRYPASLTQELQDRKKQFEKCGLWVVQVEQIDNKVLIAAFQEK 
600 610 620 630 640 650 

660 670 680 690 700 710 

610015 KKMMEEKIJIRQPVSHRLFQQVPYQFCNWCRVGFQRMYSTPCDPKYGAGIYFTKNLKNIiA 

^ ^ 0 m m m * ••••••• •••• •••••• ••••• • •••••••»• ••••• 

mJMEERTPKGSGSQRLFQQWHQFCNTVCRVGFHRMySTSYNPVyGAGIYFTK 
660 670 680 690 700 710 

720 730 740 750 760 770 

610015 EKaKKISAADKLIYVFEAEVLTGFFCQGHPLNIVPPPLSPGAIDGHDSWDNVSSPETFV 

DFTVKCTSSTDlilYVFEAEVLTGSFCQGNSSNI^ 

720 730 740 750 760 770 

780 790 800 810 

610015 IFSGMQAIPQYLWTCTQE— YVQ SQDYSS6PMRPFAQHPWRGFASGSPVD 

• •••••••• •••••••• • • •••••••• « • • 

VFNGMQAMPLYLWTCTQDRTFSQHPMWSQDYSSGPOIVSSLQSWEWVLNGSSV- 
780 790 800 810 820 . 
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Comparison of: 

(A) 7486572155.52.67.361 >_ BAL Human 3244n 

(B) 7486572155.52.67.362 >_ BAL House 3024n 
using matrix file: DNA, gap penalties: -16/ -4 



71.7% identity in 2916 nt overlap; score: 5444 

370 380 390 400 410 420 

CCCTACAAGTGCTCAGAGACTGGTGCTCTTGGAGAAAACTATAGTTGGCAAATTCCCATT 

• • • • • • •••••• •••• • ••••• •••••«••••••••• 

• « • • • • •••••• •••• • •«••• •••••••••••••«• 

CCCGCC6AAAGACCA6CCAACAATTCTCTT6AA6AACATTATAGATG6CAAATTCCCATT 
200 210 220 230 240 250 

430 440 450 460 470 480 

AACCACAATGACTTCAAAATTTTAAAAAATAATGAGCGTCAGCTGTGTGAAGTCCTCCA6 



AAACACAATGTCTTCGAAATTTTAAA6AGCAAT6A6AGTCAGCTATGTGAAGTCCTCCAA 
260 270 280 290 300 310 

490 500 510 520 530 540 

AATAAGTTTG6CTGTATCTCTACCCTGGTCTCTCCAGTTCAGGAAGGCAACAGCAAATCT 



• •••••••••• •••••••••••• •••• • ••• • •••• *• 

AATAAGTTTGGATGCATCTCTACCCTGAGCTGTCCAACTCTAGCAGG6AGCAGCTCTCCT 
320 330 340 350 360 370 

550 560 570 580 590 600 

CTGCA- - - AGT6TTCAGAAAAATGCTGACTCCTA6GATAGAGTTATCA6TCTGGAAAGAT 

• • ••••••• • •••• •••••••• 

• • ••• ••••••• • •••• •••••••• 

GCTCAGAGAGTCTTCAGAAGGACCCT6ATCCCT6GGATA6A6TTATCTGTCTGGAAGGAT 
380 390 400 410 420 430 

610 620 630 640 650 660 

GACCTCACCACACATGCT6TTGATGCTGTGGTGAATGCAGCCAATGAA6ATCTTCTGCAT 



GACCTTACCAGACACGTTGTT6ATGCTGTGGT6AACGCAGCCAATGAAAACCTTTTGCAT 
440 450 460 470 480 490 



670 680 690 700 710 720 

GGGG6AGGCCTGGCCCT6GCCCTG6TAAAA6CTGGTGGATTTGAAATCCAAGAAGAGA6C 



GGAAGTGGCCT6GCCG6AACCTT66TGAAAACT6GTG6CTTT6AAATCCAAGAAGAGA6C 
500 510 520 530 540 550 

730 740 750 760 770 780 

AAACAGTTTGTTGCCAGATATGGTAAAGTGTCAGCTGGTGAGATA6CTGTCACGG6AGCA 



AAAAGAATCATTGCCAACGTTGGTAAAATCTCAGTTGGTGGAATCGCTATCACCGGTGCG 
560 570 580 590 600 610 
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790 800 810 820 830 840 

6GG&GGCTTCCCT6CAAACA6ATCATCCAT6CTGTTG6GCCTC6GT66ATG62U^TGGCAT 



' • • • • • • < 



6GGAGACTTCCTTGCCATTTGATTATCCATGCGGTTGGACCTC6GTGGACAGTTACGAAC 
620 €30 640 650 660 670 

850 860 870 880 890 900 

AAACAGGGATGTACTGGAAAGCTGCAGAGGGCCATTGTAAGTATTCTGAATTATGTCATC 



AGCCAGACAGCTATCGAATTACTGAAATTTGCCATTAGGAACATTCTAGATTATGTCACC 
680 690 700 710 720 730 

910 920 930 940 950 960 

TATAAAAATACTCACATTAAGACAGTAGCAATTCCAGCCTTGAGCTCTGGGATTTTTCAG 

» • • ••••••••••••••••••••••••• •••••••••• ••••• 

• • • ••••••••••••••••••••••••• •••••••••• ••••• ••• 

AAATATGATCTACGCATTAAGACAGTAGCAATTCCAGCCCTGAGCTCTGGAATTTTCCAG 
740 750 760 770 780 790 

970 980 • 990 1000 1010 1020 

TTCCCTCTGAATTTGTGTACAAAGACTATTGTAGAGACTATCCGGGTTAGTTTGCAAGGG 

• •••••••» •••••••••••« • ••• •••• ••••••••• 

TTCCCTCTGGATTT6TGTACAAGCATAATTTTAGAAACTATCCGGCTTTATTTCCAA6AC 
800 810 820 830 840 850 

1030 1040 1050 1060 1070 1080 

AAGCCAATGATGAGTAATTTGAAAGAAATTCACCTGGTGAGCAATGAGGACCCTACTGTT 

AAGCAAATGTTCGGTAATTTGAGAGAGATTCATCTGGTGAGCAAT6A6GACCCCACTGTT 
860 870 880 890 900 910 

1090 1100 1110 1120 1130 
GCTGCCTTTAAAGCTGCTTCAGAATTCATCCTAGGGAAGAG- -TGAGCT- - GGGA 



GCGTCCTTTAAATCCGCCTCAGAAAGCATCCTAGGGAGGGACCTGAGCTCTTGGGGGGGT 
920 930 940 950 960 970 

1140 1150 1160 1170 1180 

CAAGAAACCACCCCTTCTTTCA- - ATG- CAATGGTCGT6AACAA- - -CCTGACCCTCCAG 



CCAGAAACTGACCCTGCTTCCACCATGACTCTTCGCATCGGCCGGGGCCTGACTCTCCAG 
980 990 1000 1010 1020 1030 

1190 1200 1210 1220 1230 1240 

ATTGTCCAGGGCCACATTGAATGGCAGACGGCAGATGTAATTGTTAATTCTGTAAACCCA 



ATTGTCCAAGGCTGTATTGAAATGCAAACAACAGATGTAATTGGTAATTCTGGATACATG 
1040 1050 1060 1070 1080 1090 
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1250 1260 1270 1280 1290 1300 

CAT6ATATTACAGTT6GACCT6T6GCAAA6TCAATTCTACAACAAGCA6GA6TTGAAAT6 



CAGGATTTTAAATCAGGAC6AGT66CACAGTCGATTCTTAGACAA6CAG66GTTGAAAT6 
1100 1110 1120 1130 1140 1150 



1310 1320 1330 1340 1350 1360 
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